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Especificaciones DASEspecificaciones DAS

● dsndsn
Comando: PREFIX/das/dsn
Función: Retorna los anotaciones que disponible el servidor DAS.

● entry_pointsentry_points
Comando: PREFIX/das/DSN/entry_points
Función: Retorna la lista de las posibles entradas y sus respectivos 
tamaños para el servidor DAS.

● sequencesequence
Comando: 
PREFIX/das/DSN/sequence?segment=RANGE[;segment=RANGE]
Función: Retorna la secuencia (nucleotidos o amino acidos) 
correspondiente al segmento dado.

● dnadna
Comando: PREFIX/das/DSN/dna?segment=RANGE[;segment=RANGE]
Función: Retorna la secuencia de “DNA” correspondiente al segmento 
dado.
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Especificaciones DAS (II)Especificaciones DAS (II)

● typestypes
Comando: PREFIX/das/DSN/types[?segment=RANGE][;segment=RANGE]

[;type=TYPE][;type=TYPE]
Función: Retorna los anotaciones disponibles para un segmento dado.

● featuresfeatures
Comando: PREFIX/das/DSN/features?segment=REF:start,stop

[;segment=REF:start,stop]
[;type=TYPE][;type=TYPE]
[;category=CATEGORY][;category=CATEGORY]

Función: Retorna las anotaciones cruzadas de una o más secuencias 
(nucleotidos o amino acidos).

● linklink
Comando: PREFIX/das/DSN/link?field=TAG;id=ID
Función: Retorma una página web con descripciones sobre la anotación dada.

● stylesheetstylesheet
Comando: PREFIX/das/DSN/stylesheet
Función: Retorma la hoja de estilos correspondiente.
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Respuesta de la lista de servidores DAS Respuesta de la lista de servidores DAS 
de anotacionesde anotaciones

<<DASGFFDASGFF>>
<<DSNDSN>>

<<SOURCESOURCE  id=“id=“eleganselegans””>>
eleganselegans

</</SOURCESOURCE>>
<<MAPMASTERMAPMASTER>>

http://www.wormbase.org/db/das/eleganshttp://www.wormbase.org/db/das/elegans
</</MAPMASTERMAPMASTER>>
<<DESCRIPTIONDESCRIPTION>>

C. elegans annotations from WormBaseC. elegans annotations from WormBase
</</DESCRIPTIONDESCRIPTION>>

<<//DSNDSN>>
<<//DASGFFDASGFF>>

mailto:jmrodriguez@cnio.es
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Respuesta de un servidor DAS Respuesta de un servidor DAS 
a sus puntos de entradas  a sus puntos de entradas  

<<DASEPDASEP>>
<<ENTRY_POINTS ENTRY_POINTS 

href=“href=“http://vab.wormbase.org:8080/db/das/elegans/entry_pointshttp://vab.wormbase.org:8080/db/das/elegans/entry_points” ” 
version=“version=“defaultdefault””>>
<<SEGMENT SEGMENT id=“id=“O0O0””  size=“size=“100100” subparts=“” subparts=“yesyes” ” //>>
<<SEGMENT SEGMENT id=“id=“O1O1””  size=“size=“100100” subparts=“” subparts=“yesyes” ” />/>
<<SEGMENT SEGMENT id=“id=“O2O2””  size=“size=“100100” subparts=“” subparts=“yesyes” ” />/>

......
<<//ENTRY_POINTSENTRY_POINTS>>

<<//DASEPDASEP>>

mailto:jmrodriguez@cnio.es
mailto:jmfernandez@cnio.es


6

Escuela Complutense de Verano 2007
Bioinformática y Biología Computacional

José Manuel Rodríguez Carrasco (jmrodriguez@cnio.es)
José María Fernández González (jmfernandez@cnio.es)

Respuesta de un servidor DAS a una Respuesta de un servidor DAS a una 
secuencia dada (nucleotidos o aminoacidos)secuencia dada (nucleotidos o aminoacidos)

<<DASSEQUENCEDASSEQUENCE>>
<<SEQUENCE SEQUENCE id=“id=“P11766P11766” version=“” version=“X.XXX.XX” start=“” start=“33” stop=“” stop=“300300” moltype=“” moltype=“ProteinProtein””>>

EVIKCKAAVAWEAGKPLSIEEIEVAPPKAHEVRIKIIATAVCHTDAYTLSGADPEGCFPVEVIKCKAAVAWEAGKPLSIEEIEVAPPKAHEVRIKIIATAVCHTDAYTLSGADPEGCFPV
ILGHEGAGIVESVGEGVTKLKAGDTVIPLYIPQCGECKFCLNPKTNLCQKIRVTQGKGLMILGHEGAGIVESVGEGVTKLKAGDTVIPLYIPQCGECKFCLNPKTNLCQKIRVTQGKGLM
PDGTSRFTCKGKTILHYMGTSTFSEYTVVADISVAKIDPLAPLDKVCLLGCGISTGYGAAPDGTSRFTCKGKTILHYMGTSTFSEYTVVADISVAKIDPLAPLDKVCLLGCGISTGYGAA
VNTAKLEPGSVCAVFGLGGVGLAVIMGCKVAGASRIIGVDINKDKFARAKEFGATECINPVNTAKLEPGSVCAVFGLGGVGLAVIMGCKVAGASRIIGVDINKDKFARAKEFGATECINP
QDFSKPIQEVLIEMTDGGVDYSFECIGNVKVMRAALEACHKGWGVSVVVGVAASGEEIQDFSKPIQEVLIEMTDGGVDYSFECIGNVKVMRAALEACHKGWGVSVVVGVAASGEEI

</</SEQUENCESEQUENCE>>
<<//DASSEQUENCEDASSEQUENCE>>
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Respuesta de un servidor DAS Respuesta de un servidor DAS 
a las anotaciones de una proteinaa las anotaciones de una proteina

<<DASGFFDASGFF>>
<<GFF GFF version=“version=“1.01.0””  href=“href=“http://www.ebi.ac.uk/das-srv/uniprot/das/aristotle/features?segment=P11766http://www.ebi.ac.uk/das-srv/uniprot/das/aristotle/features?segment=P11766””>>
<<SEGMENTSEGMENT  id=“id=“P11766P11766””  start=“start=“11””  stop=“stop=“373373””>>

<<FEATUREFEATURE  id=“id=“P11766P11766””  label=“label=“P11766P11766””>>
<<TYPETYPE  id=“id=“descriptiondescription” category=””” category=””>>descriptiondescription<</TYPE/TYPE>>
<<METHODMETHOD  id=“id=“descriptiondescription””>>descriptiondescription<</TYPE/TYPE>>
<<STARTSTART>>00<</START/START>>
<<ENDEND>>00<</END/END>>
<<SCORESCORE>>--<</SCORE/SCORE>>
<<ORIENTATIONORIENTATION>>00<</ORIENTATION/ORIENTATION>>
<<PHASEPHASE>>--<</PHASE/PHASE>>
<<NOTENOTE>>

Alcohol dehydrogenase class 3 chi chain (EC 1.1.1.1) (Alcohol dehydrogenase class III Alcohol dehydrogenase class 3 chi chain (EC 1.1.1.1) (Alcohol dehydrogenase class III 
chi chain) (S-(hydroxymethyl)glutathione dehydrogenase) (EC 1.1.1.284) (Glutathione-chi chain) (S-(hydroxymethyl)glutathione dehydrogenase) (EC 1.1.1.284) (Glutathione-
dependent formaldehyde dehydrogenase) (FDH).dependent formaldehyde dehydrogenase) (FDH).

<</NOTE/NOTE>>
<<LINKLINK  href=“href=“http://www.ebi.uniprot.org/uniprot-srv/uniProtView.do?proteinAc=P11766http://www.ebi.uniprot.org/uniprot-srv/uniProtView.do?proteinAc=P11766””>>

http://www.ebi.uniprot.org/uniprot-srv/uniProtView.do?proteinAc=P11766http://www.ebi.uniprot.org/uniprot-srv/uniProtView.do?proteinAc=P11766
<</LINK/LINK>>

<</FEATURE/FEATURE>>
<</SEGMENT/SEGMENT>>
<</GFF/GFF>>

<</DASGFF/DASGFF>>
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The response (DAS status codes):

DAS Osvaldo Graña
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Clientes DASClientes DAS

● Das in EnsemblDas in Ensembl
http://www.ensembl.org/info/data/external_data/das/ensembl_das.html

● DastyDasty
http://www.e-protein.org/e-proteindastypr.html

● SPICESPICE
http://www.efamily.org.uk/software/dasclients/spice/spice.shtml

● MaDasMaDas
http://madas.bioinfo.cnio.es

● More ClientsMore Clients
Omnigene, Geodesic (Java), DasView (Perl), Gbrowse (perl)

mailto:jmrodriguez@cnio.es
mailto:jmfernandez@cnio.es
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DAS in EnsemblDAS in Ensembl
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Ensembl ProtViewEnsembl ProtView
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Ensembl GeneViewEnsembl GeneView
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DastyDasty
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SPICESPICE
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MaDasMaDas
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iHOP CGI-XML ServicesiHOP CGI-XML Services

mailto:jmrodriguez@cnio.es
mailto:jmfernandez@cnio.es


18

Escuela Complutense de Verano 2007
Bioinformática y Biología Computacional

José Manuel Rodríguez Carrasco (jmrodriguez@cnio.es)
José María Fernández González (jmfernandez@cnio.es)

Cómo usar los Cómo usar los 
iHOP CGI-XML ServicesiHOP CGI-XML Services
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Taverna, un “banco de trabajo” Taverna, un “banco de trabajo” 
para para web servicesweb services

● Taverna ( http://taverna.sourceforge.net ) es una 
aplicación Java que permite la construcción de flujos 
de trabajos a partir de web services.

● Para más información:
http://www.mygrid.org.uk/usermanual1.5/workbench_windows.html
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Vista global de TavernaVista global de Taverna

Procesos Web Procesos Web 
disponiblesdisponibles

Diagrama del Diagrama del 
flujo de trabajoflujo de trabajo

Exploración detallada Exploración detallada 
del flujo de trabajodel flujo de trabajo

Menu de aplicacionesMenu de aplicaciones
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Web Services (WSDL) en TavernaWeb Services (WSDL) en Taverna
● Servicios WSDL:
       http://ubio.bioinfo.cnio.es/biotools/iHOP/iHOP-SOAP.wsdl

mailto:jmrodriguez@cnio.es
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Servicios              en TavernaServicios              en Taverna
● MOBY Central:
http://mobycentral.icapture.ubc.ca/cgi-bin/MOBY05/mobycentral.pl
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